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● 検索
 BestSeqでUシンボルをサポート
 MSS検索で配列データファイルのアップロードが可能に
 キーワードのAND/OR/NOT検索
 アミノ酸置換の種類の幅を考慮したMOTIF検索
 張り付けた配列から数字を自動的に削除

● 検索結果
 ホモロジーアライメントのミスマッチ箇所のハイライト
 ホモロジーアラインメントの色設定
 検索結果フォルダのカスタマイズ
 逆相補鎖カラムの追加
 検索結果のOverviewの強化
 検索結果に法的状況を表示・フィルタリング
 検索後の配列記載箇所によるフィルタの強化（複数選択）
 GENESEQ FASTAlertでも配列記載箇所によるフィルタが可能

● エクスポート
 GENESEQ Keywordのエクスポート
 PDF形式・ワード形式のレポートにコメント入力

● 結果の保存
 マイフォルダ（My Folders）の新設
 検索結果間の演算（AND OR NOT）
 結果フォルダにアノテーション入力

● レコード表示
 NCBIのGenBankレコードへリンク
 SEQ IDのハイパーリンク
 法的状況データ（特許の有効（Alive）/無効（Dead））の追

加
 特許引用データの収録
 GENESEQ FASTAlertレコードへ請求項追加

● その他
 ニュース・アップデートのお知らせ

強化内容
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検索



 BestSeqアルゴリズムでもUシンボルの配列に対応できるようになりました。

BestSeqでUシンボルをサポート
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 MSS検索をする際に、配列データを含むファイルをアップロードしてQueryを設定することが可能になりました。

MSS検索で配列データファイルのアップロードが可能に
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 キーワード検索でAND/OR/NOTの演算子を使えるようになりました。これにより複数の
条件を自由に組み合わせて検索でききます。AND/OR/NOTは大文字で入力します。キーワードのAND/OR/NOT検索
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 アミノ酸置換の種類の幅を考慮してMOTIF検索することが
できます。また置換位置は好きな色に設定できます。

アミノ酸置換の種類の幅を考慮したMOTIF検索

例：X1HX2TLX2X2X2X2QX2X2DE

例 X1：W / Y / T
X2：すべてのアミノ酸
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置換位置はハイライトされます。

アミノ酸置換の種類の幅を考慮したMOTIF検索の結果
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 クエリーの配列に数字を含まれている場合、
それらを削除できます。張り付けた配列から数字を自動的に削除

クリック
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検索結果



 ミスマッチの箇所をハイライトされ、入力した配列とヒットした配列を比較し易くなりました。

ホモロジーアライメントのミスマッチ箇所のハイライト
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ホモロジーアラインメントの色設定
相同検索後、アラインメントを確認すると、ミスマッチした箇所をハイライトされま
すが、その色を変更できます。

手順：Setting > 色変更 ＞ Change

❶

❷

❸

ハイライト箇所
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 検索結果に名前を付けてフォルダに保存でき、様々な検索結果を管理し易くなりました。

検索結果フォルダのカスタマイズ

①検索後、検索結
果をAdd all

②新規にフォルダを作
成する場合はこちら

③フォルダの作
成し、Add

⑤フォルダの確認は
Project名を選択し、
Folder名を選択します

④作成したフォルダはMY 
FOLDERSにあります
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 逆相補鎖が検索結果に表示されるようになりました。

 逆相補鎖はエクスポート可能です。

逆相補鎖カラムの追加
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 検索結果のOverviewにSequence population（配列分布）が追加され、検索の全体像が分かるようになりま
した。相同性の高い特許がどのくらいの割合でヒットしているのかどうか確認し易くなりました。

検索結果のOverviewの強化
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検索結果に法的状況を表示・フィルタリング
検索結果にパテントファミリー単位（INPADOC・DWPI)の法的状況
を表示したり、法的状況で絞り込む（フィルタリング）ことができます。
 Alive：有効

 Dead：無効

 Indeterminate：不確定
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 Patent Sequence Location（配列記載箇所）によるフィルタでClaim/Disclosure/Example/Not 
Providedの内、複数を選択できるようになりました。

検索後の配列記載箇所によるフィルタの強化（複数選択）
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 GENESEQ FASTAlertのレコードに配列記載箇所（Patent sequence location)が追加され、絞り込み
（Filter）できるようになりました。

GENESEQ FASTAlertでも配列記載箇所によるフィルタが可能に
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エクスポート



 GENESEQ Keyword をPDF、DOC、XLSXフォーマットでエクスポートできるようになりました。

GENESEQ Keywordのエクスポート
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GENESEQ keywords

統制された語彙に基づい
た検索可能なキーワード



PDF形式・ワード形式のレポートにコメント入力
後で見直す際に備えて、エクスポートするファイルにコメントを残すことができます。

PDF形式のレポートの場合
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結果の保存



 以前のMy patentsがMy Foldersに変更・強化され、下記の機能が追加されました。
 フォルダ作成、フォルダ名変更、フォルダ削除
 公報番号publication numberのファイルアップロード
 エクスパート

マイフォルダ（My Folders）の新設
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 別々のフォルダに保存した検索結果を比較できるようになりました。
これにより、
 両方の検索結果（フォルダ）にあるdocumentsの特定する (AND)
例えば、Smith watermanの相同性検索の結果とMOTIF検索の結果で比べて、両方に含まれる特許を特定する場合に利用

 比較したいフォルダの少なくとも一つにはあるdocumentsの特定する(OR)

 一方のフォルダにあるdocumentsを検索結果から除く (NOT)
例えば、本日の結果と半年前の結果を比べて、直近半年の期間で追加された配列特許を特定する場合に利用

などが可能になりました。

 比較後に結果はエクスポート可能です。

検索結果間の演算（AND OR NOT）
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結果フォルダにアノテーション入力

検索結果をフォルダに保存する際、アノテーション（注釈）を記入しておくと、後で結果を見直す際の参考になります。
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レコード表示



 NCBIのオリジナルウェブサイトのGenBankレコードへリンクし、追加情報を確認することが可能です。

NCBIのGenBankレコードへリンク
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 SEQ IDにハイパーリンクが付けれており、関連する配列にジャンプできるようになりました。これにより、関連する配列を
解読する作業が効率化します。

SEQ IDのハイパーリンク
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 Derwent Innovationの法的状況データ（特許のAlive/Dead） が追加されました。Derwent Innovationに
アクセスしなくても、ヒットした特許が有効か無効なのか推定できるようになりました。

法的状況データ（特許のAlive/Dead）の追加
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 特許の被引用特許（Citing Patents)・引用（Cited Patents）を収録しました。被引用特許の数は特許の重
要性の判断材料になります。特許引用データは各レコードに表示され、エクスポートも可能です。

特許引用データの収録
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 GENESEQ FASTAlert のレコードにもオリジナル言語や英訳した請求項が収録されました。

GENESEQ FASTAlertレコードへ請求項追加
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その他



 News and Updates”という最新情報をお伝えする仕組みを設けました。追加情報があると、緑の文字 でお知
らせします。

ニュース・アップデートのお知らせ
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