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◆アミノ酸配列・塩基配列の技術は、抗体医薬や遺伝子治療薬などのバイオ医薬、遺伝子診断、微生物・ウイルス検出、
CRISPRなど遺伝子組み換え技術など多岐に渡ります。また、その研究の発展は欧米中心に進んでいるのではなく、中
国も躍進しています。

◆配列技術をグローバルに調べる際に、どのようなシステムをご利用でしょうか。パブリックなデータベースでしょうか。または操
作の難しい商用データベースでしょうか。

◆本日は弊社のツールを使って、バイオ医薬特許・論文を塩基・アミノ酸配列で容易に調査する方法をご紹介します。

本日のウェビナーの背景
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◆COVID-19との戦い：BIO Europe conferenceからのインサイト（Blog, 2020年04月15日, Clarivate）

◆COVID-19: 科学的イノベーションがこのウイルスを制圧する一助になる（Blog, 2020年04月03日, Clarivate）

◆2019年第4四半期のバイオ医薬品のM＆Aは前年第4四半期に比べ47％増加（Blog,2020年03月24日, Clarivate）

開示されたバイオ医薬品のM＆A総額は2019年第4四半期においては増加しました。バイオ医薬品M＆Aの上位10件の開示総額
は、2018年第4四半期の169億ドルから47％増加して249億ドルとなりました。

◆2019年第2四半期のバイオ医薬品ライセンシングは330億ドルを突破 (Blog, 2019年10月29日, Clarivate）

開示された2019年第2四半期におけるバイオ医薬品のライセンス供与総額は、世界的に支出が大幅に増加したこともあり、2018年
同時期の228億ドルから335億ドルへと前年同期比46%の増加を示しました。

◆Trends in Biotechnology Innovation （White paper, 2019年12月, Clarivate）

◆Global Patent Trends in Biologics Innovation （Webinar, 2020年2月, Clarivate)

クラリベイトのデータ・情報を使用したバイオ医薬・特許に関する情報発信
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配列特許の出願トレンド（出願年：2009-2018, Derwent Innovation）

◆各国の出願件数

◆DWPIファミリーの出願年（ベーシック特許）

CN

US
WO

EP
JP
KR

配列特許の出願は年々増加しています。

トップの中国出願は、中国一カ国の出願
が中心です。米国出願とPCT出願は年々
増加しています。
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◆医薬分野（DWPIマニュアルコード Bセクション）の出願人

配列特許の出願トレンド（出願年：2016-2018, Derwent Innovation）

◆農業分野（DWPIマニュアルコード Cセクション）の出願人

医薬分野は、欧米の大手製薬メーカー・バイオ医薬メーカー、
欧米の大学、中国の大学が積極的に出願しています。

農薬分野は、中国の大学・研究機関、欧米の大手農薬メー
カー、韓国の行政機関が積極的に出願しています。
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どのように検索したらよいだろうか？これまで検索した経験が少ない。

特許の配列を検索する際の課題

沢山ヒットした配列のどこまでを調査したらよいのだろうか？

検索アルゴリズムはBLASTでよいだろうか？パラメータを正しく調整できているか自信がない。

特許に記載のすべての配列を検索できるだろうか？

グローバルに検索できるだろうか？

パブリックなデータベースで検索する際、セキュリティが気になる。

特許の詳細を確認するにはどうしたらよいだろうか？
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SequenceBaseのご紹介
IPプロフェッショナルのワークフローを中心に設計されたWebプラット
フォームで配列データを検索します

8



SequenceBaseとDerwent Innovation

9

配列情報に関するニーズ SequenceBase Derwent Innovation

基礎研究を行う大
学・研究機関

医薬品研究開発を
行う製薬企業

配列特許の審査業
務を行う各国特許庁

知財や戦略関連の
依頼を受ける
特許事務所

SequenceBaseの検索結果

特許文献番号から
Derwent Innovation
の該当特許のレコードへ
ワンクリック移動

Derwent Innovationで特定した特許番号から

SequenceBaseで関連配列データを検索
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SequenceBaseの配列コンテンツ：
グローバル特許・文献の配列データをシームレスに検索

データベース 収録内容 利用のヒント

GENESEQ
(Clarivate)

WIPO、米国、欧州、日本、中国、韓国などを含む56カ国の特許（DWPIファ
ミリーのベーシック特許）の配列データを全て収録（SEQ IDリスト（電子配
列表）だけでなく）し、人手による注釈（英語）が付けられています。
収録期間は1981年以降
更新頻度：2週間に一度

グローバルの配列検索に必須。
ベーシック特許は公開特許のケー
スが多いため、特許登録時の変更
（請求項など）に対応できないこ
ともある。

GENESEQ 
FASTAlert
(Clarivate)

GENESEQの速報版のため、人手注釈は未収録。
特許発行後2週間以内に、Clarivateの人手による編集プロセスによって取得さ
れた、グローバル特許からの最新配列データのローリングファイル（収録期間
が進行）

グローバルの最新配列を検索。

GENESEQと一緒に検索する。

Monitorでヒットする。

USGENE
(SequenceBase)

米国公開・登録特許（分割、一部継続、登録など含む）の配列データを収録。
収録期間は 1981年以降
更新頻度：毎週木曜日

米国の最新配列を検索。

分割、一部継続、特許登録時の変
更請求項など）にも対応できる。

WOGENE
(SequenceBase)

WIPO、欧州、日本、韓国、ドイツ等で公開された特許の配列データを収録。
収録期間は 1964年以降

中国(2017年以降)とカナダ(2003年以降)特許も収録。
更新頻度：毎週木曜日

主要国の最新配列を検索。

GenBank (NCBI) GenBank、ENAおよびDDBJの配列データを収録
非特許文献の配列データ

特許出願されてない配列も網羅的
に検索
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GENESEQ とは

◆ Global な収録範囲

✓DWPIのベーシック特許（56特許発行機関）の配列データを収録しています。

✓ 140,415,246件の配列データ（474,354件のベーシック特許）を収録（2019年4月18日現在）

✓DWPIファミリーの対応特許すべてを考慮にすると、 これは100万を超える特許をカバーしていることになります。

✓ 2週間毎の更新により、生物学的な配列情報を含むベーシック特許は平均1,000件収録しています。

他のどこでも見つからない配列も見つけることができます。

主要な特許庁の審査官は、先行技術の特許性調査について
GENESEQを信頼しています。

◆Manualによる注釈
✓ GENESEQの編集チームが行ってきた100％のマニュアルキュレーション（人手注釈）による弊社独自の豊富な
コンテンツの価値をご提供します

◆Manualによるデータ収録
✓ 他の特許配列データベースは、電子（記録媒体で提出された）配列表にある配列のみを収録しています。

✓ 電子配列表を有する特許でさえも、出願データに多くの追加の配列を記載することができるため、配列を人手
で収録する必要があります。

✓ 特許公報のテキストや図表中の配列は人手プロセスによってのみ捕捉することができます。特にGENESEQはこ
れらの配列をよく収録しています。
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補足：電子的な配列表に頼るリスク

60.5%
With E-

sequence 
listings

7.4% With 
sequences in 
PDF or TIFF 

image

32.1% 
Sequences in 

text*

GENESEQ Sequence Capture – WO docs Q3 2017 

*for some of the patents in the ‘Sequences in text’ only category, sequence 
listings files are available via manual searching using the patent number on 
WIPO, but are not present in the auto-download of Sequence Listing data from 
WIPO.
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GENESEQデータ：付加価値コンテンツ

統制された語彙に基づい
た検索可能なキーワー
ド ：より信頼性の高い
検索を行ったり、最も関
連性の高いものにフォー
カスするために結果を
フィルタリングするなど
に利用します。

配列の説明 ：配列が何であ
るか一目で理解できます。

DWPIタイトル ：オリジ
ナル特許タイトルよりも
有益な情報になるように
書かれています。

各配列のミニ抄録：
シーケンスの知財と
生物学的背景を理解
するために時間を節
約できます。

社外の情報源への相互参照 ：
Derwent Innovationレコード
に簡単にリンクして、パテント
ファミリー全体を確認できます。

明細書内の配列の位置：配列が請求項にある
かどうかを知ることは重要です。 また、正し
いページに直接進むことで時間を節約できま
す。

Clarivateの専門チームは、ヒットした配列の関連性を理解す
るために役立つ情報を追加しています。

KEY:

人手注釈・作業を表します。
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GENESEQデータ：付加価値コンテンツ

生物種： 検索と
フィルタリング
が可能です。

機能表：特に新規性に関連
する、配列中の生物学的に
重要な領域を提示します。

編集者のメモ：

必要に応じて、特異
（例外的）な事を記録
しています。

電子配列表、ダウンロード
されたPDFまたはTIFF画像
を介した配列、または特許
に埋め込まれている配列は
すべてGENESEQで収録さ
れています。



◆１つの配列について相同性検索

SequenceBaseの検索アルゴリズム

検索アルゴリズム 仕組み 長所・短所 利用場面

BLAST 局地的相同性に基いて、類似した配列を検索します。検索のオプション
は5つある。生物研究において標準的な検索アルゴリズム。
相同性のスコア（一致、不一致、類似性）に基いたランキング。

検索精度は高くないかもしれな
いが、短時間で済む。

短時間で検索を済ませたい。

Smith-
Waterman

局地的相同性に基いて、類似した配列を検索します。配列の比較をダ
イナミックに包括的に行い、BLASTより検索に少し時間が掛かります。
相同性のスコア（一致、不一致、類似性）に基いたランキング。
再生可能な検索。

包括的に検索し、BLASTより
少し時間が掛かる。

短い配列も検索可。

重要な配列を見逃すリスクを最小限にするために使われ
る。ライフサイエンス分野の知的財産部の方によく使われ
る。
siRNAのような短い配列で検索することも可。

BESTSeq® SequenceBaseが開発したアルゴリズム。
相同性の測定は、配列の違いの数（配列ペアのミスマッチ、挿入・欠
失）を計算。同じ配列で検索すれば、以前ヒットした配列を含め、新し
くヒットした配列を追加して提示。
相同性のスコア（一致した残基の数）に基いて最もフィット（％IDの
上位）する配列を提示。

包括的に検索し、BLASTより
若干時間が掛かる。

短い配列も検索可。

最もフィットする配列を提示

重要な配列を見逃すリスクを最小限にするために使われ
る。ライフサイエンス分野の知的財産部の方によく使われ
る。
siRNAのような短い配列で検索することも可。
完全一致する配列を検索したい場合に有効
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◆複数の配列で相同性検索

SequenceBaseの検索アルゴリズム
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検索アルゴリズム 仕組み 長所・短所 利用場面

MSS 
(Multiple 
Sequence 
Search)

Smith–Watermanを用いて、複数の配列クエリーで検索します。最
大６つの配列で検索し、それら全てを含む特許文献を探します。検索
結果には特許文献が表示されます。

複数の配列指定 同じ文献に記載されている抗体のCDR、融合/キメラ体、
組み換えプラスミド、二種特異性抗体などの配列を複数、
検索する場合

検索アルゴリズム 仕組み 長所・短所 利用場面

MOTIF 複数個所で置換された様々な配列を検索します。 特定の位置で残基の選択肢
があるバリアントを見つけるのに
便利

例：
アミノ酸指定（括弧で指定）
SAIS[LQ]EP ⇒SAISLEPまたはSAISQEPがヒット

何らかのアミノ酸（ピリオド）
RPVQ.RI⇒RPVQARI、RPVQGRIなど

検索アルゴリズム 仕組み 長所・短所 利用場面

Keyword Patent number, sequence key, assignee, inventor, dateな
どで検索します。

特定の配列、特許だけを検索 特定の配列、特許だけをノイズなく検索したい場合

◆指定した配列を含む配列を検索

◆キーワード検索



SequenceBaseの配列検索
IPプロフェッショナルのワークフローを考慮して設計されたWebプラッ
トフォームで配列データを検索します
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デモンストレー
ション

1. 配列特許の簡単検索

1‐1. クエリ配列１つの相同性検索：抗体医薬のアミノ酸配列

1‐2.クエリ配列複数の相同性検索：抗体のCDRを検索

SequenceBaseで検索後 ⇒ Derwent Innovationへ

2. 注目テーマ・競合他社・提携候補・注目発明者・疾患名・適応症
等の特許の配列確認

Derwent Innovationで検索後 ⇒ SequenceBaseへ
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1. 配列特許の簡単検索

1－1. クエリ配列１つの相同性検索：抗体医薬のアミノ酸配列

DIQMTQSPSSLSASLGERVSLTCRASQDIGSSLNWLQQGPDGTIKRLIYATSSLDSGVPKRFSGSRSGSDYSLTISSLE
SEDFVDYYCLQYVSSPPTFGAGTKLELKRADAAPSVFIFPPDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGN
SQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC

１－２．クエリ配列複数の相同性検索：抗体のCDRを検索

o CDR1 ： GFTFDDYAMH 

o CDR2 ： AITWNSGHIDYADSVEG 

o CDR3 ： VSYLSTASSLD

2. 注目テーマ・競合他社・提携候補・注目発明者・疾患名・適応症等の特許の配列確認

Covid-19関連の特許をDerwent Innovationで検索⇒SequenceBaseで配列確認

デモンストレーション
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シンプルで使いやすい検索画面

②配列を貼り付ける

③Search

ヒット件数の上限
等の設定変更

配列コンテンツ等の設定変更
（デフォルトはGENESEQ, USGENE, 
WOGENE）

①検索アルゴリズムを選択

６種類の検索アルゴリズム

BLAST検索に加えて、検索時間に妥協
せず、より正確な結果を得るために、
迅速に実行するよう最適化された
Smith-Watermanアルゴリズムが選
択可能です。

SequenceBase独自のBESTseqは最も
フィットする配列のみを調べたい時に
役立ちます。

MSS (Multiple Sequence Search)
により、融合遺伝子、二重特異性抗体、
ベクターなどの特許を調べるために2
〜6個の配列を同時に検索することが
可能です。
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検索結果は相同性スコアの高い順にヒット配列を提示：
アラインメント、特許情報、生物学的な注釈などを簡単にアクセス、見易く表示

詳細な注釈を調べるために
GENESEQレコードを開く

特許番号をクリックしてDerwent
Innovationに直接リンク

アラインメントの確認

◆検索結果
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検索結果の絞り込み：配列の記載場所、ヒットした配列の数、生物学的なキーワードなど

研究にとって最も重要な結果にフォーカスす
るために、複数のフィルタリングオプション
から最適なフィルタを選択してください。例
えば、請求項にある配列に絞り込むなど。

✓ 配列の記載場所
✓ 生物種
✓ 配列の長さ・数
✓ キーワード
✓ スコア
✓ 日付

✓ 発明者
✓ 出願人
✓ 特許1件当たりのクエリ配列
✓ 必須のクエリ配列
等々

◆絞り込み（Filters条件）
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ダウンロード（レポート作成）：Excel、PDF、Word、テキスト形式

◆ Excel形式

◆ PDF形式・Word形式 ◆ テキスト形式（公
報番号のみ）

⇒Derwent 
Innovationの公報番
号検索へ

分析に必要なフィールドをExcel、PDF、Word、テキ
スト形式にエクスポートできます。

特許番号をクリックしてDerwent
Innovationに直接リンク

エクスポート項目

Sequence Key（配列のID） Document（特許番号）

Molecule Type（DNA, RNA等のタイプ） Family（INPADOCファミリーID）

Organism(s)（生物種） Database（収録データベース）

Length（配列の長さ） Title（公報タイトル・DWPIタイトル）

Score（スコア） Authority（公報発行国・機関）

Query % ID Assignee(s)（出願人）

Align % ID Legal Status（公開・登録）

Query Coverage Filed（出願日）

Positives Percent Earliest Priority（最先優先権主張日）

Subject Identity Published（公報発行日）

Subject Coverage
No. of Sequences（特許に記載の配列の
数）

E value Inventor(s))（発明者）

Sequence Description（配列の説明） Application（出願番号）

Location（配列の記載箇所） Abstract

Sequence Number（配列の番号） Claims

Matches/Alignments Description

Query Number（クエリ配列の番号） Comments

Query（クエリ配列） Keywords

Name of the Search（Searchの名前）

Hit Sequences（ヒットした配列） 等々
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SequenceBaseからDerwent Innovationへ連携：

特許番号をクリックしてDerwent
Innovationに直接リンク

特許番号をクリックしてDerwent
Innovationに直接リンク

◆検索結果から

（こちらはファミリー取得・
引用特許取得可能）

◆ エクスポートしてから

Derwent Innovation

公報番号をコピペ
して一括検索

特許番号をクリックしてDerwent
Innovationに直接リンク

◆ SequenceBase⇒Derwent Innovation
• 結果一覧でDIリンク
• エクスポートしたエクセル上でDIリンク
• エクスポートした特許公報番号をDIへ

※今後、SequenceBaseとDerwent Innovationの間で更
なるシームレスな情報交換ができるような強化を進めて参ります。
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Derwent InnovationからSequenceBaseへ：

• Derwent Innovationの公報番号をSequenceBaseで検索して、該当の配列データや生物学的な注釈に
アクセスできます。

Derwent Innovation

特許一件ごとに公報番
号をコピー＆ペースト

公報番号をまとめて、コ
ピー＆ペースト
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サマリー：SequenceBaseができること

• 誰でも簡単に、関心のある配列について生物学的および知財情報を探る。

✓ GENESEQで特別に書かれた分かり易い英語の説明と要約は、オリジナル特許の言語に関係なく、重要な特許
を特定するための時間と労力を節約します。

• グローバルな特許調査・先行技術調査

✓ GENESEQに人手収録された配列、USGENEの米国公開・登録、WOGENEの主要国の特許などのグローバルな
特許情報、GenBankの非特許情報は重要な技術を見逃すリスクを軽減します。

• グローバル特許データベースDerwent Innovationと連携

✓ シンプルな配列検索機能と特許検索の専門機能により、バイオ分野の特許調査・分析を強力にサポートします。

SequenceBaseを実際に試されたい方は、
お気軽にアンケートにご記入下さい。
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